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Carga horária total (em horas): 72h

Carga  horária  teórica  (em
horas): 72h

Carga horária Prática (em horas):
0h

Carga horária de extensão (em 
horas, se houver): 0h

Ementa: Introdução à linguagem Python e ao uso de bibliotecas de BioPython. Métodos de Alinhamento
de  Sequências  simples  (Needleman-Wunsch,  Smith-Waterman,  BLAST).   Métodos  de  alinhamentos
múltiplos.  Modelos de Markov escondidos.  Análise de Clusters.  Análise de Componentes Principais.
Métodos de sequenciamento, montagem e análise de genomas.
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